20255 mRERHRR (RFR)

20265 7R 1BERE

BHRRE

18

2R

3A

4R

58

6R

18

8A

9A

108

1A

128

Fit 5 G 4 2 il £ 2 i

AVINIUH

(EAUSN: ERAME)

AYINIUY 94 AAEIH1pdm09

ER

32

TE R LA

AVINIAY I AAT AR (HIER)

ER

TE R LA

12IVIVH 94V ABE! (VictoriaR#f)

ER

TE R LA

VNI 94N ABE (R E AT EE)

ER

TE R LA

ANILIRUF—F

Ay R -1 AABEAEY

FRORK

A% y2 -4V AABE 105

Y yR -1V AABE 165

F4/94 I AAEE

RS™ A L A& fE

RS A JLRAARY

FROOF AL RRERAE

SARS-CoV-2

TR 2R R SR AE

AT IUHAR

28

47

AT IUYBE

SARS-CoV-2

RS A JLRAAZY

RS 4 )L ABE!

FT/I4ILR

S4//TTAIAILR

34

28

25

INSAUTILIUHFIAILAA

IRSAUTILIUHFYAILR2

IRSAUTILIUHFYAILRS

31

29

INSAUTILIUH (L R4

ERAZZ2—FIAILR




20255 mRFRERR (RFR)

20265 7R 1BERE

BHRRE

2R

3A

4R

58

6R

18

8A

9A

108

1A

128

Fit R G 4 2 i o 3 D

=105

Vibrio cholerae O1, CT(+)

B FRE

Shigella sonnei

B H I 14 KB B R SR

EHEC O8:H9 VT2

EHEC 026:H11 VT1

EHEC 026:H-/Hg11 VT1

EHEC O76:H7 VT1

EHEC 0103:H25 VT1

EHEC O121:H19 VT2

EHEC 0146:H-/Hg21 VT2

EHEC O0156:H25 VT1

EHEC O157:H7 VT2

EHEC O157:H7 VT1+2

EHEC O157:HNT VT1+2

28

EHEC O185:H7 VT2

EHEC OgGp3:H2 VT1

EHEC OgN16:H9 VT1

EHEC OgUT:H28 VT2

EHEC OUT(0g9/0gGp15):H9 VT2

EHEC OUT:HNT VT2

ARIEF

ABIFFRIAILR 1B

ERF

ERFFRIMILR 3

ILRYIR

ILRYIRIAIVR JL—F 1

LOH RS

L.pneumophila 13

L.pneumophila 3%

L.pneumophila 5

L.bozemanae

RN AR ATR 4 B AR B M RS

CRE(REH#)

(DA 42—t EEE D)

RN 2% - BB

AYIWIY 941 AAH1pdmO9E!

AYINIVY 94 AAHIEE B

AVINIUY 4L AAER B B A EE

AVINISY AN ABEY (RIFE B R B

SARS-CoV-2

I3-74LA9%Y

4791V AAEE

74/ ABE#

74794 ACEE

RSY4ILABE!

WIAVINISY AN R2EY

NIAVINISY AV RIEY

WNIAVINISY AN RATY

N4 A ASEY

AR ML Y ERE T1E

AREB ML Y ERE TB3264%!

BIFERAMMLOYERERERE  |ABBMMEL Y ERE TRAIREE 2 1
BEFIAM MLV Y BRE 1
GEFIRMIEL Y ERE 2 1
FELA™IA LR 2

LA

FLA™AILA B3R




